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Царскосельская порода кур

• Мясо-яичное направление продуктивности

• Создана путем скрещивания кур пород полтавская 

глинистая и нью-гемпшир с палево-полосатыми 4-х 

линейными петухами, полученными в результате 

скрещивания пород корниш и белый плимутрок

• Живая масса кур – 2,5-3 кг, петухов – 3,5-4 кг

• Яйценоскость за 52-56 недель  - 145-170 яиц

• Масса яйца – 59-62 г.

• Пигментация скорлупы – светло-коричневая

• Более высокая интенсивность прироста живой массы 

молодняка (в сравнении с другими породами биоресурсной

коллекции ВНИИГРЖ)

• Обладает аутосексностью за счет содержания 2-х генов:

B (Barring) – ген полосатой окраски, сцепленный с полом;

s+ – ген золотистой окраски, сцепленный с полом



Филогенетическое дерево на основе попарных 
генетических дистанций FST, построенное по методу 

«сети соседей» (Neighbor-Net)

• Pu – Пушкинская порода

• Plym – Плимутрок

• Cor – Корниш

• NH – Нью-гемпшир

• PC – полтавская глинистая

• Ts – царскосельская опытная 

популяция, год вывода – 2017 

(F27)

• TsNEW – царскосельская 

порода, год вывода – 2021 

(F31)



Генетические 
расстояния кур 

породы 
царскосельская от 
некоторых пород 

биоресурсной
коллекции 
ВНИИГРЖ

• Пересечение группы

Царскосельской породы 2021 года

вывода с группой опытной

царскосельской популяцией 2017

года указывает на то, что последняя

является предковой формой

царскосельской породы.

• Отмечено четкое обособление от

других предковых пород – нью-

гемпшира и полтавской глинистой.



MDS-распределение генотипированных особей 
кур царскосельской породы с учетом пола

• Царскосельская

популяция состоит

из 3 блоков.

• Большая часть

поголовья

расположена во

втором блоке,

который отличается

от 1 и 3 по первому и

второму векторам.

Это доказывает

наличие постоянного

обмена генетическим

материалом между

группами.



Кластерный анализ Admixture проведенный для трех линий 
царскосельской породы кур на основе полногеномного SNP 

анализа

• Кластерный анализ Admixture выделил в

породе 3 линии, различающиеся между

собой на полногеномном уровне.

• При K=3 (число гипотетических

предковых популяций) наблюдается

значительная дивергенция всех трех

линий.

• Анализ Admixture выявляет смешанность состава определенной популяции на основе 

данных о генотипах и тем самым строить предположения об её происхождении. 
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